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1. MOLEKULARNE | CYTOGENETYCZNE BADANIA CHOROB GENE TYCZNYCH

Zaktad Genetyki Molekularnej i Klinicznej

Mapowanie i analiza mutacji w genach warunkugcych choroby rzeskopochodne (PCD/KS, RP).
K. Voelkel, U. Skrzypczak, M. Geremek, E. RutkeviécZetkiewicz, M. Witt

Badania ilosciowe chimeryzmu komorkowego oraz choroby resztkower dzieci z ALL
po transplantacji szpiku kostnego.
M. Dawidowska, M. Kraszewska, A. Wojda, T. Szadpal. Wachowiak, M. Witt

Analiza molekularna genuCFTR w populacji polskiej.
E. Rutkiewicz, E. Zikiewicz, M. Witt

Badanie tta haplotypowego mutacji powodugcych wybrane choroby genetyczne w populacji polskjie
E. Zietkiewicz, E. Rutkiewicz, U. Skrzypczak, K. VogMeMitt

Dynamika komérkowych punktéw kontrolnych, miejsc tamliwych chromosomow, procesu naprawy
DNA, podziatu komorek i apoptozy w procesie starzeaa
A. Wojda, M. Witt, E. Ztkiewicz

2. BADANIA STRUKTURY | FUNKCJI KWASOW NUKLEINOWYCH

Zaktad Funkcji Kwasow Nukleinowych

Molekularne podtoze nowotworow jelita grubego.
A.Ptawski, M. Podralska, D. Ligski, R. Stomski

Optymalizacja diagnostyki molekularnej dystrofii miesniowej Duchenne’a/Beckera, choroby
Lesniowskiego-Crohna, raka rdzeniastego tarczycy i pgbowatosci jelita grubego.

M. Kaczmarek, J. Hoppe-Gditiewska, A. Ptawski, M. Podralska, L. Jakubowska,

M. Szalata, R. Stomski

Przygotowywanie konstrukcji genowych do ekspresji gnéw cztowieka u transgenicznych zwietg.
D. Lipinski, A. Plawski, M. Szalata, J. Zeyland, E. MalySRmski

Analiza polimorfizmu oraz ekspresji genow w ¢tniaku aorty brzusznej oraz zespole Leriche’a.
A. Korcz, J. Mikotajczak-Stecyna, R. Stomski



Badania nad mechanizmem regulacji translacji w spenatogenezie cztowieka, zalmym od
struktury regionow 3'UTR mRNA — testowanie oddziatyan kandydujacacego mRNA
kodujacego SIAH1 z biatkami NANOS1 i PUMILIOZ2 (kontynuacja).

A. Spik, L. Tomczyk, J. Jaruzelska

Badania nad mechanizmem regulacji translacji w spenatogenezie cztowieka, zalmym
od struktury regionéw 3'UTR mRNA — testowanie oddzatywan kandydujacacego mRNA
kodujacego Spindlire z biatkami NANOS1 i PUMILIO2 (kontynuacja).

L. Tomczyk, A. Spik, J. Jaruzelska

Analiza tworzenia kompleksow przez biatko NANOS1 (pawidtowe oraz zmutowane)
Z biatkami DP103, HSPCO21 oraz PABPC3 zaangawanymi w proces translacji (kontynuacja).
B. Ginter-Matuszewska, K. Kusz, J. Jaruzelska

Wyijasnienie czy paralogi biatka NANOS1 — NANOS2 oraz NANS3 oddziatupg z biatkiem
PUMILIOZ2 oraz znaczenie poszczegolnych interakcji wozwoju meskich komoérek terminalnych.
K. Kusz, M.Konieczna, J. Jaruzelska

Rola gendw NANOS w nieptodnéci meskiej (kontynuacja).
K. Kusz, J. Jaruzelska

Badania nad genetylg zespotoéw ogpiennych: choroby Alzheimera, ogpien czotowo-skronio-
wych oraz tagodnych zaburzé poznawczychZastosowanie izoenergetycznych mikromacierzy
RNA do identyfikacji mutacji w genie MAPT odpowiedzalnych za rozwoj FTDP-17.

A. Kowalska, E. Kierzek, R. Kierzek, W. Kozubski

Badanie wptywu mutacji w regionie gtli (stem loop) genu MAPT na proces alternatywnego
sktadania egzonu 10 oraz syntezy izoform biatka tatypu 3R i 4R.
A. Kowalska, E. Biata, R. Kierze

Poszukiwanie genetycznychdrodowiskowych czynnikow ryzyka w chorobach przyzbia:
Analiza polimorfizméw DNA w genach wybranych cytokn, genotypdw apolipoproteiny E
oraz ocena sposobuiywienia u chorych z agresywn i przewlekia postach periodontopatii
(grant interdyscyplinarny: AM-UAM-AR).

A. Kowalska, A. Kurhéska-Flisykowska, J. Stopa, J. Jeszka, Z. Szweylaeiughkiska

Analiza ekspresji oraz poziomu metylacji gendéw zwjizanych z patogeneg otepien
w wybranych regionach mézgu cztowieka
A. Kowalska, I. Alafuzoff, T. Azhikina

Badania wptywu polimorfizméw genetycznych i klinicaych czynnikéw ryzyka na wysgpowanie
chordb tetnic oraz towarzyszce im zmiany chorobowe.
E. Strauss, A. Pawlak, J. Gluszek, K. WaliszeWgkMajewski, W. Sufski, R. Stomski

Badania wptywu polimorfizméw genetycznych i klinicaych czynnikow ryzyka zwigzanych
zwystgpowaniem retinopatii wcze&niakow.
E. Strauss, A. Gotz-\Wikowska,, A. Pawlak



3. MOLEKULARNO-GENETYCZNE ASPEKTY CHOROB NOWOTWOROW YCH
| AUTOIMMUNIZACYJNYCH

Zaktad Patologii Molekularnej

e Przydatnosé¢ badania polimorfizméw genowPTPN22, PDCD1 lub CYP27B1 dla oceny ryzyka
rozwoju chordb autoimmunizacyjnych uktadu dokrewneg.
M. Zurawek, M. Fichna, D. Januszkiewicz-Lewandowskhlodvak

* Ocena amplifikacji MYCN, TERT, TERC oraz ekspresji MYCN, TERT, TERC, hydroksylazy
tyrozynowej i dekarboksylazy dopaminy dla okrdlenia stopnia zaawansowania i wyboru
leczenia w zwojaku zarodkowym u dzieci.

D. Januszkiewicz-Lewandowska, M. Pernak, M. Zawadaembowska, P. Mkowski, J. Nowak

* Analiza mutacji i polimorfizméw w genie NBS1, badania rodzinne, utrata heterozygotyczngci

-w ostrej biataczce limfoblastycznej u dzieci
M. Mosor, D. Januszkiewicz-Lewandowska, J. Nowak

-w raku krtani i mnogich nowotworach pierwotnych
|. Zidtkowska, M. Mosor, M. Wierzbicka, D. Janusekcz-Lewandowska, J. Nowak

-w raku piersi
K. Ranowski, M. Mosor, D. Januszkiewicz-Lewandowskiodvak

» Badanie mutacji genu glukokinazy i pdrowego czynnika hepatocytow (HNF-i)
w cukrzycy cigzowej typu MODY. Badania rodzinne.
M. Zurawek, J. Wysocka, D. Januszkiewicz-Lewandowska;dgowska, J. Nowak

* Analiza cytogenetyczna u pacjentdw z SM ze szczeggin uwzglednieniem obecndci
sekwencji gag, pol i env wirusa MSRV.
M. Zawada, D. Januszkiewicz-Lewandowska, I. Ljwe Nowicka, J. Rembowska, J. Nowak

» Poszukiwanie nowych rearamacji gendw w T-ALL przy wykorzystaniu technik Fine Tailing

Comparative Genome Hybridisation (FT-CGH) i Ligation Mediated PCR (LM-PCR).
A. Kalgzna, G. Przybylski

4. BADANIA GENETYCZNE NIEPLODNO SCI ORAZ MECHANIZMY
PATOFIZJOLOGII ROZRODU

Zaktad Biologii Rozrodu i Komérek Macierzystych

» Badanie ekspresji wybranych genéw w spermatogenezigtowieka.
D. Fiszer, N. Rozwadowska, M. Biatas, A. Bofskg, M. Kurpisz

» Badanie macierzystych komérek cztowieka dla celovetapii narzadowej.
M. Kurpisz, S. Grajek, M. Zembala, D. Fiszer, NzRadowska, M. Biatas, A. Boreiska

* Mechanizm stresu tlenowego jako przyczyna nieptodroi meskie;.
M. Frqczek, K. Gulcziska, M. Kurpisz



Genetyczne badania nieptodnéei meskiej — analiza cytogenetyczna i pozycjonowanie comosomow.
E. Wiland, M. Zegato, A. Midro, B. Mikotajczak, Klurpisz

Proteom plemnikowy —wykrywanie nowych swoistdci antygenowych przy pomocy naturalnie
wystepujacych przeciwciat przeciwplemnikowych.
M. Kamieniczna, M. Zawiszewska, M. Kurpisz

5. GENETYCZNE ASPEKTY PODATNO SCI NA NOWOTWORY

Zaktad MutagenezySrodowiskowe;

A. Ocena indywidualnej podatndci zapadalngci na nowotwory:

Poréwnanie niestabilngci chromosomowej i defektéw naprawy DNA jako czynrkiéw
towarzyszcych biataczce Hodgkina i nowotworom gtowy i szyi
M. Giefing, R. Siebert, K. Szyfter

Poznanie mechanizmu powstawania wybranych translokg chromosomowych o znaczeniu
prognostycznym w nowotworach gtowy i szyi.
M. Jarmu, M. Giefing

Proba identyfikacji nowych onkogenow i genéw suprgisnowotworowej w oparciu o profil
przyboru i utraty regionéw chromosomowych wykrywanych technikami cytogenetyki
klasycznej i array-CGH w nowotworach Kkrtani.

M. Giefing, M. Kostrzewska-Poczekaj, M. Jatn. Szyfter

Analiza standéw przednowotworowych pod ktem identyfikacji aberracji chromosomowych
I zmiany ekspresji genow wskazujcych na podgcie procesu nowotworowego.
K. Szukata, M. Wierzbicka, M. Jargui. Szyfter

Analiza polimorfizmu genu Ah i jego zwiazku z przezywalnoscia chorych na ptaskonabton-
kowego raka krtani.
M. Arndt, D. Brauze, K. Szyfter

Wstepna ocena od¢gbnosci biologicznej brodawczaka odwroconego w odniesi@ando innych
stanéw przednowotworowych rejonu gtowy i szyi.
K. Szukata, M. Rydzanicz, M. JarinD. Brauze, K. Szyfter

Znaczenie receptora Ah w procesach prowadzych do transformacji nowotworowe;.
D. Brauze

Ocena roli polimerazy kappa w procesach mutagenezykancerogenezy indukowanej przy
udziale policyklicznych weglowodorow aromatycznych.
P. Jatoszyski

B. Ocena wigciwosci genotoksycznych substancji chemicznych stosowartyw terapii:

Analiza mutacji genu mitochondrialnego 12SrRNA u 08b niestysacych po leczeniu
antybiotykami aminoglikozydowymi.
M. Rydzanicz, D. Brauze, K. Szyfter

C. Inne tematy

Identyfikacja i analiza sekwencji genu/genéw odpovedzialnych za wysol rodzinna
krotkowzrocznosé w populaciji polskiej.
M. Gajcka, M. Rydzanicz



